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les marqueurs moléculaires
en genétique :
et biotechnologies vegetales

Diepuis une dizgine d’unnées, 'utilisation intensive des margqueurs moléculaires
a bouleversé de nombreux secteurs de ln biologie : par exemiple, la construction
de cartes penétigues denses permet d'analyser les facicurs infliengant les tanx
de recombnaison. rend possible le clonage positionnel, ainsi que la cartographie
comparative 2t ses nombreuses applications ; en génétique des populations,

by diversite et les flux de genes peuvent désormais Elre mesurés avee précision.
Enfin la génétivue quantitadive connail anjourd hui des succés qui vont de
Panalyse du déerminisme génétigque de [a varigion phénotypigque a L sélection
assislée pur margueurs, en passant par le développement de stratégies

de caractérisation des génes en canse (les fameux QTL).

Four sépondre aux attentes des Smdianis, des enseignants en des chercheurs,
cet ouviage détaille les différentes techniques et les particularités génétiques
des marqueurs qu elles révélent. Il précise, dans chague domame, 1" intérG
specifique des margueurs, les questions nouvelles gu'ils permettent d aborder,
el le cas echéant, [es problemes quils soulévent, De nombreux résulials
bibhographigues en ilustrent les développements fandamentaux comme les
applications pratigues,

Clet ouvrage esl cenird sur le domaine végétal, Cependant. la plupart des outils
Bl CONCEPIS sant communs i tous les organismes podrvas d°ATN @ il seri o
avec profit par tout biologiste ayant recours auy margueurs, quelle gue soit s
prablématigue.

Dominigue de Vienne est Docteur s Seiences et ancien Directeur de Recherches
i 'INEA. Aujourd hut Professeur & |"Umiversité Paris X1-Orsay, il v enseigne
la génetique yépétale et la sénstique quantitalive.
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